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Mejorar la vigilancia epidemioldgica
de COVID-19 en Andalucia, a nivel
local, mediante la integracion de los
datos epidemiologicos, clinicos vy
gendmicos.
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Muestra aleatoria de 1000 pacientes, Andalucia, hasta el 1 junio

* Epidemiolégicos
* SVEA.

*Sociodemograficos vy clinicos

e Base Poblacional de Salud de Andalucia

*Gendmicos

* Laboratorios clinicos de 13 hospitales Andalucia.

e GISAID Initiative (Para algunos indicadores. La mayoria del proyecto
SeqCOVID)



Secuenciacion
* Genyo, IBIS y Cabimer

 Tratamiento de datos

* Area Bioinformatica (F. Progreso y Salud)
* Open-source software

* Conexion de registros
* NHUSA
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e Personal

e Laboratorios hospitales, DG Salud Publica, Area
Bioinformatica FPS, Centros de investigacion

* Aspectos éticos

* Informe Evaluacion de Impacto Proteccion de datos
* Aprobacién Comité Coordinador Etica Investigacidn
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SARS-COV-2 outbreak in Andalucia

Maintained by Clinical Bioinformatics Area.

Showing 554 of 554 genomes sampled between Feb 2020 and May 2020.
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=pidemiologx,
S-stenibilidad y/
Responsabilidad  Social

| CONGRESO VIRTUAL DE 1 CONGRESSO VIRTUAL DA_ .~
LA SOCIEDAD ESPANOLA ASSOCIACAO PORTUGUESA - -
DE EPIDEMIOLOGIA ( DE EPIDEMIOLOGIA (APE)

IF =5

District Distrito Granada Nordeste

GISAID clade unkown
Imported from other CCAA No
Imported from other Ko
country

Outbreak ID 991437.0

No sanitario en centro

Professional category e

RedAlerta ID 993803.0

Scope Colectivo

Type Centro de Discapacitados
Age 4,

nextclade 20A

Country Spain

date 2020-03-22

Division Andalusia
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SARS-COV-2 outbreak in Andalucia

Maintained by Clinical Bioinfo
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District
GISAID clade
Imported from other CCAA

Imported from other
country

Outbreak ID
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RedAlerta ID

Scope

Age
nextclade
Country
date
Division
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SARS-COV-2 outbreak in Andalucia

Maintained by Clinical Bioinformatics Area.

Showing 53 of 554 genomes sampled between Mar 2020 and Apr 2020. Filtered to | x SAS (249) | x Distrito Granada (53) .
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Phylogeny
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SARS- COV-2 outbreak |n Andaluaa

Maintained by Clinical Bioinformatics Area.

Showing 11 of 554 genomes sampled between Mar 2020 and Apr 2020. Filtered to | x |SAS (249) | x
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Showing 11 of 554 genomes sampled between Mar 2020 and Apr 2020. Filtered to | x SAS (249)

Phylogeny
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SARS-COV-2outbreakin Andalucia

Maintained by Clinical Bioinformatics Area.

Showing 11 of 554 genomes sampled between Mar 2020 and Apr 2020. Filtered to | x SAS (249) | x Zaidin Sur (11) .

Phylogeny
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Conclusion

* Es factible la incorporacion de datos gendmicos del
SARS-CoV-2 en el nivel local de vigilancia
epidemioldgica (Hospital, Distrito).

* Ello requiere trabajo multidisciplinario y alianzas
institucionales.

* La incorporacion de la gendmica en vigilancia no
puede ser a base de recursos de investigacion, sino
con recursos adecuados en salud publica.

* Es necesario contemplar la gendmica en las
competencias profesionales en Salud Publica
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Siguientes

* Estrategias
* Gendmica, Bioinformatica, Salud Publica e Investigacion Clinica

(ANCRAID)

* Personas
e Recursos para incorporacion sistematica en la practica de la Salud
Publica
 Competencias profesionales salud publica
* Procesos
e Optimizacion de procesos
e Obtencidn, envio, secuenciacion de muestras.

* Tecnologias
* Gendmicas, Bioinformaticas y Laboratorio Clinico
* Integracion sistemas de informacion



Graclas

Enlace a la plataforma en el Area de Bioinformatica de la
Fundacion Progreso y Salud:

http://nextstrain.clinbioinfosspa.es/
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